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and after meiosis,  it  involves coordinated waves of DNA methylation and demethylation.  It also 







Fernanda  López‐Moncada  and  colleagues  address  the  question  of  whether  chromosomal 








predicted  from  studies  in  other  species,  their  centromeres  are  not  organized  in  the  classic 
“chromocenter”  arrangement  seen  in model  species  such  as mice  [3].  Second, Heather  Fice  and 
Bernard Robaire confirm that relative sperm telomere length does indeed decrease during ageing in 
rodents, but, crucially, only in inbred strains [4]. Moreover, the demonstration that relative telomere 
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The  theme  of DNA damage  is  covered  extensively  in  our  two  review  articles. While DNA 
damage  is  usually  regarded  as  a  pathological,  abnormal  process, Tiphanie Cavé  and  colleagues 
review  the role of endogenous, naturally‐occurring DNA strand breaks created during chromatin 
remodeling [7]. This is an emerging field with profound implications for our understanding of the 
processes generating  structural variations  and polymorphisms within  the genome,  and  the male 
versus female bias of specific mutational signatures. In a similar vein, but with a more clinical focus, 
Jordi Ribas‐Maynou  and  Jordi Benet  take  a  look  at  the differential  reproductive  effects  on male 
fertility of single and double strand sperm DNA damage, respectively [8]. By their account, single‐
strand DNA breaks are present as scattered break points throughout the genome, whereas double‐
strand DNA breaks are mainly  localized and attached  to  the sperm nuclear matrix. Single strand 
breaks are related to oxidative stress and impede pregnancy rates, whereas double strand breaks may 





boasts  three  new methodological  approaches with  Sheryl Homa  and  colleagues  comparing  two 
means of measuring oxidative stress  (concluding  that both used  in  tandem are better  than one  in 
isolation) [9] and both the Skinner and Champroux papers taking novel approaches to quantify the 
localization of chromosome territories in asymmetrical nuclei [5,6]. 
Collectively,  these papers serve  to highlight  the  importance of understanding male germline 












expression  and  chromosomal  associations  in Robertsonian  spermatocytes  of Mus musculus  domesticus. 
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